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1. Prispévatelé
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2. Celkové zhodnoceni

Tato zprava vznikla za ucelem zavedeni pravidelného monitoringu variant SARS-CoV-2 na
uzemi Ceské republiky. Slouzi vyhradné pro védecké uéely.

Na uzemi Ceské republiky bylo od 1.1.2021 do 18.6.2021 zaznamenano 53 linii SARS-CoV-2,
z toho Ctyfi Varianty hodné pozornosti (VOC) a dvé Varianty hodné zajmu (VOI) dle stavajici
klasifikace ECDC. V deseti tydnech pfedchazejicich datové uzavérce zpravy (tydny 15 - 24) se
nejéast&ji vyskytovala varianta alfa (B.1.1.7). V Ceské republice se vtomto obdobi objevily
Varianty hodné pozornosti delta (B.1.167.2) a gamma (P.1). Varianta hodna pozornosti beta
(B.1.351) a varianta B.1.258 postupné ustupuji. Sporadicky byly nalezany Varianty hodné
zajmu B.1.160 a kappa (B.1.617.1). Mezi ostatnimi variantami jsme pozorovali narust varianty
C.36.3. Dale byly potvrzeny minoritni vyskyty variant B.1.221, B.1.1.277, B.1.177.8, B.1.416.1,
B.1.1.318 a B.1.1.170. Varianty jsou ¢lenény dle PANGO Kklasifikace https://cov-lineages.org/,
jejich podrobny popis je uveden v Pfiloze totoho dokumentu a na webovych strankach
http://virus.img.cas.cz/.

Vybér vzorkil pro sekvenaci izolatt SARS-CoV-2 populace Ceské republiky neprobihal podle
jednotné metodiky. Vzorky byly vybirany tendenéné dle rozhodnuti jednotlivych Kklinik
a laboratofi. Dostupny dataset tedy nepredstavuje reprezentativni vzorek populace.
Zavéry odvozené z predkladanych vysledkl je nutno brat pouze jako orientani, neodrazeji
celkovou situaci vCR. Pro uzemi Ceské republiky jsou kdispozici sekvenacni data
shromazdovana Ustavem molekularni genetiky AV CR, dale pak data o sekvenaci &eskych
izolatl ulozena v databazi GISAID. Ke dni zpracovani této zpravy byly od 1.1.2021 pro uzemi
Ceské republiky k dispozici udaje o sekvenaci celkem 4 533 vzorcich, které byly vybrany po
kontrole kvality pro dalSi analyzy.

NejvétSim uskalim sekvenace variant SARS-CoV-2 zlstava nesystematicky sbér dat,
nedostatecny pocet osekvenovanych vzorkl z Ceské populace a chybéjici metadata (pacientiv
zdravotni stav, prodélani nemoci COVID-19 a vakcinace). DalSim problémem je nepropojenost
s pracovistémi vefejné zpray, které sleduji vyskyt SARS-CoV-2 v ramci CR, napt. UZIS.
Sekvenacni data je dulezité doplnit vysledky z diskriminacnich PCR.


https://cov-lineages.org/
https://cov-lineages.org/
http://virus.img.cas.cz/
http://virus.img.cas.cz/
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3. Tydenni prehled odebranych vzork

Sekvenace izolatd SARS-CoV-2 z Gzemi Ceské republiky probiha v nékolika akademickych,
univerzitnich a soukromych laboratofich. V grafu je vynesen pocet vzorkl odebranych v daném
tydnu s udanim labratofe, ktera vzorek zpracovala. Ke dni vypracovani této zpravy byly
k dispozici udaje o sekvenaci 4 415 vzork(l od 1.1. 2021 do 18.6.2021. (Graf je na nasledujici
strané.)

Vysvétlivky:

Bioptic Lab - Biopticka laboratof s.r.o.

FN Motol - Fakultni nemocnice v Motole, Praha

MN Usti nad Labem - Masarykova nemocnice Usti nad Labem

SVU Praha - Statni veterinami Ustav Praha

BTU AV CR - Biotechnologicky ustav AV CR

GHC - GHC Genetics s.r.o.

NRL SZU CR - Narodni referenéni laboratore pro chfipku a nechfipkova respiraéni virova
onemocnéni CR

Tilia Lab - Tilia Laboratories s.r.o.

CEITEC MU - Centrum CEITEC Masarykova univerzita v Brné

IMTM Olomouc - Ustav molekulami a translaéni mediciny, CATRIN, Univerzita Palackého v Olomouci
OAW - Osterreichische Akademie der Wissenschaften

TU Dresden - Technische Universitat Dresden

CMBG FN Bmo - Centrum molekularni biologie a genetiky, Fakultni nemocnice Brno

KN Liberec - Krajska nemocnice Liberec

P UK BIOCEV - Biotechnologické a biomedicinské centrum Akademie véd a Univerzity Karlovy
ve Vestci

UMG AV CR - Ustav molekulami genetiky AV CR, v. v. i.



Pocet vzorkuU

Varianty SARS-CoV-2 v Ceské republice

300 -
200 -

100 -

20-5301 02 03 04 05 06 07 08 09 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22
Cislo tydne

. Bioptic Lab . BTU AV CR . CEITEC MU . CMBG FN Brno
. FN Motol . GHC . IMTM Olomouc . KN Liberec
Institut

. MN Usti n.L. . NRL SzU CR . OAW . P¥F UK / BIOCEV
. SVU Praha . Tilia Lab . TU Dresden . UMG AV CR




Varianty SARS-CoV-2 v Ceské republice

4. Casovy vyvoj viru SARS-CoV-2 na uzemi CR

Graf znazorfiuje pribéh linii viru SARS-CoV-2 izolovanych na uzemi Ceské republiky od
1.1.2021 do 18.6.2021. V grafu je na vertikalni ose vyneseno mnozstvi vzorkl osekvenovanych
v daném tydnu. Celkové je znazornéno 4 419 vzorkd. Vychozi data jsou uvedena v Tabulce 5 a
v Tabulce 6.
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5. Varianty viru SARS-CoV-2 na uzemi CR

Graf uvadi frekvenci vyskytu variant SARS-CoV-2 ve vzorcich s datem odbéru mezi 1.1.2021 a
18.6.2021 ve Elenéni podle krajd. Pro tuto analyzu bylo z celkového datasetu 4 533 vybrano 4
475 vzorkU, u nichz je dostupna validni sekvence celého genomu a informace o datu a mistu
odbéru. V grafu jsou vyneseny jen varianty pfitomné v alespori jednom kraji nejméné ve dvou
izolatech a zaroven ve vice nez 1 % analyzovanych vzorkd. Od mésice kvétna tohoto roku
dochazi k zachytim variant delta (B.1.617.2), kappa (B.1.617.1) a C.36.3. Pocet vzorki
z daného kraje je uveden na svislé ose vlevo. Data o nejCastéji se vyskytujicich variantach
identifikovanych v CR jsou uvedena v Pfiloze v Tabulce 3, kompletni data v Tabulce 4.
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6. Prehled proteinovych mutaci na celogenomové urovni v ¢eskych
krajich

Data ziskana sekvenaci celého genomu viru SARS-CoV-2 ukazuji pfitomnost mutaci
v jednotlivych krajich CR. Mutace jsou porovnavany s referenénim izolatem wuhanské varianty
SARS-CoV-2 (ref.6. NC_045512.2 o délce 29 903 bp). V izolatech z Ceské republiky bylo
nalezeno jiz vice jak 4 000 mutaci (substituci a deleci) v genomu viru SARS-CoV-2. Graficky
prehled zahrnuje frekvence aminokyselinovych deleci a substituci, kieré se vjednom kraji
vyskytovaly ve vice jak 10% a zaroven jsou z daného kraje dostupné alespon tfi izolaty
obsahujici tuto mutaci. Celkovy pocet vzorkll z daného kraje je uveden na dolni ose. V pravé
Casti grafu jsou znazornény substituce a delece ve virovych proteinech charakteristické pro
danou variantu. Radek Dal$i mutace ukazuje stfedni po&et mutaci, které nejsou znazornény v
heatmapé, ve vzorcich z daného kraje/tydne. Ukazuje tak mutacni naloz nad ramec mutaci
uvedenych v heatmapé. Mutace jsou uvedeny ve formatu:

<protein>:<aminokyselina v referencni sekvenci><pozice v proteinu><aminokyselina v mutované
sekvenci><->.

Vychozi data jsou uvedena v Tabulce 7.

(Graf je na nasledujici strané.)
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7. Prehled proteinovych mutaci na celogenomové urovni - ¢asova rada

Data ziskana sekvenaci celého genomu viru SARS-CoV-2 ukazuiji, jak se virus méni v Case.
Mutace jsou porovnavany sreferenénim izolatem wuhanské varianty SARS-CoV-2
(ref.6. NC_045512.2 o délce 29 903 bp). V izolatech z Ceské republiky bylo nalezeno jiz vice
jak 4 000 mutaci (substituci a deleci) v genomu viru SARS-CoV-2. Graficky pfehled zahrnuje
frekvence aminokyselinovych mutaci, které se v jednom tydnu vyskytovaly ve vice jak 10% a
zaroven jsou z daného tydne dostupné alespon tfi izolaty obsahuijici tuto mutaci. Celkovy pocet
vzorkU z daného kraje je uveden na spodni ose. V pravé Casti grafu jsou znazornény substituce
a delece ve virovych proteinech charakteristické pro danou variantu. Radek Dal$i mutace
ukazuje stfedni pocCet mutaci, které nejsou znazornény v heatmapé, ve vzorcich z daného kraje/
tydne. Ukazuje tak mutacni naloz nad ramec mutaci uvedenych v heatmapé. Mutace jsou
uvedeny ve formatu:

<protein>:<aminokyselina v referentni sekvenci><pozice v proteinu><aminokyselina v mutované
sekvenci><->.

Vychozi data jsou uvedena v Tabulce 8.

(Graf je uveden na nasledujici strané.)
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8. Vyobrazeni Spike proteinu variant SARS-CoV-2

Vyobrazeni trimerické struktury Spike proteinu viru SARS-CoV-2. Spike protein je vyznacen
Vv reprezentaci cartoon v Sedé barvé, Cervené jsou zvyraznény pozice mutaci, Sedymi kostkami
mista glykosylace. Vazebna doména proteinu (receptor-binding domain, RBD), zodpovédna za
navazani receptoru ACE2, je vyznaCena Zlutou barvou, zelené aminokyseliny pfimo se vazici
na receptor ACE2. V panelu jsou vyobrazeny varianta alfa (B.1.1.7), beta ( B.1.351), delta
(B.1.617.2) a C.36.3 (tzv. thajska ex Egypt), ato v pohledech ze sméru vazebné domény a
v pohledu ze strany.

varianta alfa (B.1.1.7) Animace k nahlédnuti na molstar.org.

varianta beta (B.1.351)



https://molstar.org/viewer/?snapshot-url=https%3A%2F%2Fvirus.img.cas.cz%2Ff%2FB.1.1.7.molx&snapshot-url-type=molx
https://molstar.org/viewer/?snapshot-url=https%3A%2F%2Fvirus.img.cas.cz%2Ff%2FB.1.351.molx&snapshot-url-type=molx
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Varianta delta (B.1.617.2) Animace k nahlédnuti na molstar.org.

varianta C.36.3 Animace k nahlédnuti na molstar.org.



https://molstar.org/viewer/?snapshot-url=https%3A%2F%2Fvirus.img.cas.cz%2Ff%2FB.1.617.2.molx&snapshot-url-type=molx
https://molstar.org/viewer/?snapshot-url=https%3A%2F%2Fvirus.img.cas.cz%2Ff%2FC.36.3.molx&snapshot-url-type=molx

. Varianty SARS-CoV-2 v Ceské republice

9. Fylogeneticka analyza izolatd SARS-CoV-2 z Ceské republiky

Fylogeneticky strom sestaveny ze 561 sekvenci, z toho 235 sekvenci pochazi z Ceskych izolatu,
326 zahraniCnich vzorkl je vzato jako referencni. Referenéni sekvence ze zahrani€i jsou
vyznaceny ¢ernymi linkami s puvodem uvedenym v textu (zemé ¢i region a obdobi odbéru),
Ceské sekvence jsou vyznaceny barevnymi linkami a silnéjSi linky oznacuji sekvence vzorku
odebrané od 5. 5. 2021. Genotyp urceny pomoci PANGO Linie jsou vyznaCeny barevnymi
vysedemi. Ceské varianty viru SARS-CoV-2 nalezeji prevazné do linie B.1, zejména varianty
alfa (B.1.1.7), ktera také akumuluje nejvice muta¢nich zmén. Za pozornost stoji nové se
objevivsi "indicka" varianta delta (B.1.617.2) a C.36.3.

1 substituce/kbp
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10. Znazornéni mutaci SARS-CoV-2 v reprezentaci haplotypové sité

Na tvorbu haplotypové sité¢ byl pouzit vyb&r sekvenci 432 vzork( z Ceské republiky
shromazdénych shromazdénych od 23. 4. 2021, u kterych byla k dispozici metadata a které
proSly pfisnéjsim filtrem na kvalitu. Velikost uzld odpovida poctu vzorku s identickou sekvenci
DNA. Spojnice naznacuji pravdépodobné pfibuzenské vztahy, pocet kratkych kolmych uselek
odpovida poctu mutacnich zmén. Uzly jsou vybarveny podle kraje, v pfipadé vice kraju jako
kolacovy graf. V siti jsou patrné krajové specifické drobné shluky, jejichz vznik je vSak ovlivnén
nerovnomeérnosti sbéru vzorkl. Obrovsky shluk v pravé Casti grafu predstavuje vzorky nalezejici
k varianté alfa (B.1.1.7). Je patrné, Ze i v ramci této varianty existuje mnoho drobnych odchylek
od nejbéznéjSiho genotypu, ktery je reprezentovan nejvétSim kruhem ve stfedu. Ostatni
varianty jsou spiSe vzacné. Za pozornost stoji rozrlstajici se varianta delta (B.1.617.2) a
vzacna varianta C.36.3.

Pocet vzorkt

Rozdéleni do kraju

[ J Jihotesky predpokladanypredek
© Jihomoravsky mutaéni udalosti
@© Kralovehradecky

@ Liberecky
(O Moravskoslezsky

@ Olomoucky

© Pardubicky P.2 (Zeta)
@ Praha

@ Stredodesky &

© Ustecky
@ neuveden

C.368

B.1.617.2 .

(delta) B.1.351
(beta)
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11. Pfilohy

Varianty a mutace koronaviru

V8echny viry, tak jako vSechny zivé organizmy, b&éhem €asu mutuji. Koronaviry patfi mezi RNA
viry, jejichz geneticka informace je uloZzena v molekule RNA. Prestoze maji opravné
mechanismy a mutace se v nich hromadi pomaleji nez v jinych RNA virech, mutuji rychlosti
zhruba 25 mutaci za rok.

Phylogeny ZOOM TO SELECTED || RESET LAYOUT
Clade ~
B A [7] 20F
198 20G T
= . E Sbi/sotvv rate estimate: 23.948 subs per year
B 208 [ 201/501vv1 /
I 20c [ 204/501vv3
7] 200 B 21
[T 20E (EUY)

20)/501y)8_ /4

>

30

Mutations

194,
)19-Dec 2020-Mar 2020-Jun 2020-Sep 2020-Dec 2021-Mar 2021
Date

Jak se pocet mutaci viru SARS-CoV-2 vyviji v Ease. Plevzato ze nextstrain.org.

Nékteré mutace mohou zvySit vazbu viru na bufku a tim zvysit jeho infekénost nebo mohou
zmeénit tvar mista, proti kterému si hostitelsky organismus vyrobil protilatky. Tak dochazi k uniku
viru pred protilatkami. Pfi Sifeni viru v populaci dochazi k zakonzervovani téch mutaci, které
jsou lépe adaptovany na hostitelkou buriku. Tim vznikaji nové varianty viru obsahuijici az desitky
mutaci. Podle dopadu jednotlivych variant na vyvoj epidemie je rozdélujeme na:

* Variant of High Consequence - varianta s vyznamnym nasledkem, VOHC,
* Variant of Concern — varianta hodna pozornosti, VOC,

* Variant of Interest - varianta hodna zajmu, VOI,

+ Variant under Monitoring — varianta sledovana, VUM.


https://nextstrain.org/ncov/global?l=clock
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Klasifikaci variant se celosvétové vénuje nékolik organizaci, proto pfifazeni varianty do dané
skupiny nemusi byt jednotné. V této zpravé se pouziva rozdéleni dle ECDC (European Centre
for Disease Prevention and Control, www.ecdc.europa.eu/).

Varianta hodna pozornosti (VOC) je varianta, kde mame experimentalné ovéfena data
generovanymi béhem prfedchozi infekce nebo oc€kovani, snizeni ucinnosti IéCby, snizeni
ucinnosti vakcin, nebo selhani diagnostické detekce. V soucasnosti patfi mezi VOC varianty
alfa (B.1.1.7), B.1.1.7+E484K, beta (B.1.351), gamma P.1 a delta (B.1.617.2). Jejich pfehled je
uveden v Tabulce 1.

Varianta hodna zajmu (VOI) je varianta, kde na zakladé mutaci mdzeme pfedpokladat zménu
vazby viru na bunku, imunitni unik nebo snizenou ucinnost lé¢by. Dasledkem téchto zmén je
lokalné zvySené mnozstvi dané varianty. Aktualni varianty hodné zajmu jsou eta (B.1.525),
epsilon (B.1.427/B.1.429), B.1.616, kappa B.1.617.1, B.1.617.3, B.1.620, B.1.621 a theta P.3.
(podrobnéji v Tabulce 2).

Varianty sledované (VUM) jsou varianty, které se objevuji ve vét§im mnozstvi béhem plosného
sekvenovani. V téchto tydnech je nejvice pozornosti soustfedéno na Variantu sledovanou
C.36.3 ((oprvé objevenou v Thajsku u cestovatelll z Egypta). O vétsSiné z nich zatim neni
dostatek informaci, aby byly zafazeny do né&jaké vy3Si kategorie. Jejich Sifeni je vSak vhodné
peclivé monitorovat.

Jako Varianta s vyznamnym nasledkem zatim nebyla oznagena Zadna znama varianta.

Alfa (B.1.1.7; 201/501Y.V1; britska varianta)

Varianta B.1.1.7 se poprvé objevila v zafi 2020 v Kentu ve Velké Britanii, proto dostala
pridomek "britska". Do konce roku 2020 byla pfi¢inou témér 60 % vSech nemoci COVID-19
v Londyné. Pocatkem roku 2021 se tato varianta, asi o 50 % vice infek¢ni nez wuchansky
kmen, rozsifila do celé Evropy véetné Ceska. V Cechéach byla poprvé detekovana 16. ledna a
v souCasnosti je tu dominantni. Nese mutaci N501Y v jednom ze Sesti klicovych kontaktnich
mist ve spike proteinu, tim zlepSuje schopnost viru pfichytit se na bunécny receptor ACE2
hostitelského  organismu. Ztéto varianty se ve Spojeném  kralovstvi vyvinula
varianta B.1.1.7+E484K, kde dal$i mutace snizuje ucinnost protilatkové odpovédi organismu
proti napadnuti virem.

Pro tuto variantu jsou charakteristické mutace spike proteinu: H69-, V70-, Y144- (E484K*),
(S494P*), N501Y, A570D, D614G, P681H, T716l1, S982A, D1118H (K1191N*).

A A
‘DGH I A
(1] ®© O | 69:78414501570614681 7169821118 27 52 73 3 203204235
1001 1708 2230 3675:3677 31 n— i i1t — p iy :
| ORFa | ORFb s [ IR

Charakteristické mutace varianty alfa. Plevzato ze outbreak.info.


https://www.ecdc.europa.eu/en/covid-19/variants-concern
https://outbreak.info/situation-reports?pango=B.1.1.7
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Beta (B.1.351; 20H/501.V2; jihoafricka varianta)

Jihoafricka varianta ma nékteré mutace spolecné s variantou B.1.1.7. Dnes se jiz rozSifila do
celého svéta, véetné Ceské republiky. U nas byla poprvé pozorovana v unoru tohoto roku.
Obsahuje mutace K417N a E484K, u kterych je potvrzeno, Ze snizuji ucinek léCebnych
monoklonalnich protilatek (bamlanivimab a jiné). Infekce touto variantou zhorSuje prubéh
onemocnéni u mladSich lidi.

Pro tuto variantu jsou charakteristické mutace spike proteinu: D80A, D215G, L241-, L242-,
A243-, K417N, E484K, N501Y, D614G, A701V.

| 80 20511:2437501484614 701 57 171 71
245 1655 33533675/3677 314 T1 T 15 ¢ 205

ORF1a ORF1b S N

Charakteristické mutace varianty beta. Pfevzato ze outbreak.info.

Gamma (P.1; 20J/501Y.V3; brazilska varianta)

Poprvé byla detekovana na konci roku 2020 v Tokiu. Vyskytla se u Ctyf turistd, ktefi pfiletéli
z brazilského statu Amazonas. Ve mésté Manaus v Brazili se masivné rozSifila a je nyni
zodpovédna za veétsSinu tamnich nakaz. Je vice nakazlivda nez puvodni varianta koronaviru.
Unika jiz ziskané imunité po prodélani onemocnéni COVID-19, takze <&asto dochazi
k opakovanému prodélani nemoci. Onemocnéni touto variantou ma tézsi prabéh u jedinct
mladSich 65ti let. Dvé mutace zodpovédné za imunitni Unik (K417T, E484K) se shoduji
s variantou jihoafrickou, ale obé varianty je ziskaly nezavisle na sobé.

Pro tuto variantu jsou charakteristické mutace spike proteinu: L18F, T20N, P26S, D138Y,
R190S, K417T, E484K, N501Y, D614G, H655Y, T1027I.

KY (KIR R TK

| 18 20 261]8390117!3601616655102711760 92 80 204 203
1188 1795 3675[3677 314 1264 10 T 253 17§
ORF1a ORF1b S N

Charakteristické mutace varianty Gamma. Prevzato ze outbreak.info.

Delta (B.1.617.2; 21A; G/452R.V3; indicka varianta)

Indicka varianta je pivodcem strmého narlstu pandemie v Indii v prvni poloviné tohoto roku. Ve
Spojeném kralovstvi se tato varianta Sifi rychleji nez do té doby dominantni varianta britska,
proto jeji chovani vyvolava obavy. Obsahuje jiny set kliCovych mutaci nez predchazejici tfi
varianty, a to L452R, T478K a P681R. U prvnich dvou mutaci se jedna o mutace ovliviujici
imunitni odpovéd. Spolu s ni se z Indie Sifi daldi dvé varianty, kappa (B.1.617.1) a B.1.617.3,
které také obsahuji mutaci L452R.


https://outbreak.info/situation-reports?pango=B.1.351
https://outbreak.info/situation-reports?pango=P.1
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Pro tuto variantu jsou charakteristické mutace spike proteinu: T19R, E157-, F158-, L452R,
T478K, D614G, P681R, D950N.

a

000 | 600

19157:15852 478 614 681 950 o 82 82 12019:1283 203 377
314 b2 1000 11 2%

- e . . “ e e

ORFla ORF1b S N

Charakteristické mutace varianty delta. Prevzato z outbreak.info.

Mutace ve Spike proteinu u variant sledovanych, zajmu a pozornosti

Varianty jsou definovany na zakladé nejCastéji se vyskytujicich mutaci odliSnych od
referen¢niho kmenu. V nasledujicim obrazku jsou znazornény hlavni mutace (nesznonymni
delece a substituce, s prevalenci>75% v ramci linie) u variant sledovanych, zajmu a
pozornosti prokazanych na tizemi Ceské republiky.

Mutation prevalence in lineage
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Zdroje: ECDC, outbreak.info a nextstrain.org.

Pozn.: Characteristické mutace byly definovany dle: Julia L. Mullen, Ginger Tsueng, Alaa Abdel
Latif, Manar Alkuzweny, Marco Cano, Emily Haag, Jerry Zhou, Mark Zeller, Nate Matteson,
Kristian G. Andersen, Chunlei Wu, Andrew I. Su, Karthik Gangavarapu, Laura D. Hughes, and
the Center for Viral Systems Biology outbreak.info. Available online: https://outbreak.info/
(2020)


https://outbreak.info/situation-reports?pango=B.1.617.2
https://www.ecdc.europa.eu/en/covid-19/variants-concern
https://outbreak.info/situation-reports
https://nextstrain.org/ncov/global?l=clock
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Varianty SARS-CoV-2 v Ceské republice

Tab. 1: Varianty klasifikované evropskou organizaci ECDC jako Varianty hodné pozornosti (www.ecdc.europa.eu). Vyc¢et charakteristickych mutaci byl rozsifen dle CDC (www.cdc.gov).

PANGO LINIE

Alfa (B.1.1.7)

B.
1.1.7+E484K

Beta (B.1.351)

Gamma (P.1)

Delta (B.
1.617.2)

MUTACE VE SPIKE PROTEINU

AB9/70, A144, (E484K*), (S494P*), N501Y,
A570D, D614G, P681H, T7161, S982A,
D1118H (K1191N*)

ABOI70, A144, E484K, (S494P*), N501Y,
A570D, D614G, P681H, T7161, S982A,
D1118H (K1191N*)

D80A, D215G, A241/242/243, K417N,
E484K,N501Y,D614G, A701V

L18F, T20N, P26S, D138Y, R190S, K4 17T,
E484K, N501Y, D614G, H655Y, T10271

(T19R, (G142D), A156, A157, R158G,
L452R, T478K, D614G, P681R, D950N

(*) Detekovano v nékterych sekvencich dané linie.

NEXSTRAIN
LINIE

201/501Y.V1

201/501Y.V1

20H/501.V2

20J/501Y.V3

20A/S:4784K

PRVNI
DETEKCE

Velka Britanie

Velka Britanie

Jihoafricka
republika

Japonsko /
Brazilie

Indie -
prosinec
2020

VLASTNOSTI

PFiblizné o 50 % vysSi pfenos. Pravdépodobné vyssi zavaznost na zakladé hospitalizaci a miry
Umrtnosti. Minimalni dopad na neutralizaci IéEbou monoklonalnimi protilatkami EUA. Minimalni
dopad na neutralizaci pomoci rekonvalescentnich a postvakcinacnich sér.

PFiblizné o 50 % vysSi pfenos. Pravdépodobné vy$si zavaznost na zakladé hospitalizaci a miry
umrtnosti. Minimalni dopad na neutralizaci Ié€bou monoklonalnimi protilatkami EUA. Minimalni
dopad na neutralizaci pomoci rekonvalescentnich a postvakcinaénich sér.

Pfiblizné o 50 % vys$si pfenos. Snizeni neutralizace nékterymi, ale ne vSemi zpusoby IéCby
monoklonalnimi protilatkami EUA. Mirné sniZeni neutralizace pomoci rekonvalescentnich

a postvakcinacnich sér.

SniZeni neutralizace nékterymi, ale ne v§emi zpUsoby |é€by monoklonalnimi protilatkami EUA.
SniZené neutralizace pomoci rekonvalescentnich a postvakcinacnich sér.

ZvySeny vyskyt vzhledem k varianté B.1.1.7. Potencialni snizeni neutralizace I1é¢bou
monoklonalnimi protilatkami. Potencialni snizena neutralizace postvakcinacnim sérem.


https://www.ecdc.europa.eu/en/covid-19/variants-concern
https://www.cdc.gov/coronavirus/2019-ncov/variants/variant-info.html
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Tab. 2: Varianty klasifikované evropskou organizaci ECDC jako Varianty hodné zajmu (www.ecdc.europa.eu). Vyc€et charakteristickych mutaci byl rozSifen dle CDC (www.cdc.gov).

PANGO LINIE MUTACE VE SPIKE PROTEINU

AB7V, A69/70, A144, E484K, D614G,

Eta (81.525) Q677H, F888L

B.1.427/B.1.429 S131, W152C, L452R, D614G
Theta (P.3) E484K, N501Y, D614G, P681H
B.1.616 V483A, D614G, H655Y, G669S
Kappa (B. (T951), G142D, E154K, L452R,
1.617.1) E484Q, D614G, P681R, Q1071H

T19R, G142D, L452R, E484Q,
B.1.617.3

D614G, P681R, D950N

B.1.620 S477N, E484K, D614G, P681H

R346K, E484K, N501Y, D614G,
B 621 346 8 50 614G

P681H
(*) Detekovano v nékterych sekvencich dané linie.

NEXSTRAIN
LINIE

20A/S:484K

20C/S:452R

20A

20A/S:154K

20A

PRVNIDETEKCE

Velka Britanie / Nigérie -
prosinec 2020

USA (Kalifornie) - zafi
2020

Filipiny - leden 2021
Francie - unor 2021

Indie - prosinec 2020

Indie - unor 2021

neznamy - unor 2021

Kolumbie - leden 2021

VLASTNOSTI

Potencialni snizeni neutralizace Ié€bou monoklonalnimi protilatkami. Potencialni snizeni
neutralizace pomoci rekonvalescentnich a postvakcinacnich sér.

Priblizné o 20 % vysSi pfenos. Mirny pokles v citlivosti na bamlanivimab a etesevimab.
Snizeni neutralizace pomoci rekonvalescentnich a postvakcinaénich sér.

Potencialni snizeni neutralizace IéEbou monoklonalnimi protilatkami. Potencialni snizena
neutralizace postvakcinacnim sérem.

Potencialni snizeni neutralizace IéEbou monoklonalnimi protilatkami. Potencialni snizena
neutralizace postvakcinacnim sérem.

Potencialni snizeni neutralizace 1é€bou monoklonalnimi protilatkami. Potencialni snizena
neutralizace postvakcinacnim sérem.

Potencialni snizeni neutralizace lé€bou monoklonalnimi protilatkami. Potencialni snizena
neutralizace postvakcinacnim sérem.

Potencialni snizeni neutralizace |é€bou monoklonalnimi protilatkami. Potencialni snizena
neutralizace postvakcina¢nim sérem.


https://www.ecdc.europa.eu/en/covid-19/variants-concern
https://www.cdc.gov/coronavirus/2019-ncov/variants/variant-info.html
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14. Nejéastéjsi varianty viru SARS-CoV-2 na uzemi CR

Tab. 3: Relativni zastoupeni variant SARS-CoV-2 v krajich Ceské republiky. Tabulka uvadi frekvenci vyskytu variant SARS-CoV-2 ve vzorcich s datem odb&ru mezi 1. 1. 2021 a
18.6.2021 ve c¢lenéni podle krajl. Pro tuto analyzu bylo vybrano z celkového datasetu 4 533, u nichz je dostupna validni sekvence celého genomu a informace o datu odbéru. V tabulce
jsou uvedeny jen varianty pfitomné v alespon jednom kraji nejméné ve dvou izolatech a zaroven ve vice nez 1 % analyzovanych vzorkd. PoCet vzorku, ve kterych byla identifikovana

dana varianta, je uveden v poslednim sloupci. PoCet vzorkd z daného kraje je uveden v poslednim fadku. Barevné jsou oznac¢eny Varianty hodné pozomosti (Variants of Concemn, tmavsi
zabarveni) a Varianty hodné zajmu (Variants of Interest, svétlejSi zabarveni).

LINIE CR JHC JHM KVK HKK LBK MSK OLK PAK PLK  PRAHA  STR ULK VYS ZLK NEURCENO POCET
B.1.1.7 0.8020 0.8310 0.4120 0.9800 0.6320 0.8680 0.8700 0.8890 0.9630 0.9560 0.8150 0.9150 0.8980 0.7810 0.6360 0.7940 3587
B.1.258 0.1050 0.1170 0.3550 0 0.2330 0.0464 0.0407 0.0206 0 0.0301 0.0933 0.0467 0.0234 0.1250 0.1820 0.1070 470
B.1.221 0.0165 0 0.1010 0 0.0344 0 0.0037 0.0026 0 0.0055 0.0095 0 0 0 0 0.0163 74
B.1.351 0.0147 0 0.0101 0.0098 0.0061 0.0596 0.0037 0.0823 0 0.0027 0.0106 0.0055 0 0 0 0.0054 66
B.1.160 0.0087 0.0260 0.0068 0.0098 0.0243 0.0066 0.0037 0 0 0 0.0035 0.0027 0 0 0.0909 0.0163 39
B.1.1 0.0063 0 0.0101 0 0.0040 0.0066 0.0111 0.0026 0 0 0.0095 0.0027 0 0 0 0.0098 28
B.1.617.2 0.0058 0 0 0 0 0 0.0259 0 0 0 0.0106  0.0027 0.0234 0 0 0.0065 26
B.1 0.0045 0 0.0101 0 0.0121 0 0.0037 0 0 0.0047 0 0 0.0312 0 0.0054 20
B.1.1.153 0.0029 0 0.0270 0 0.0040 0.0066 0 0 0 0 0 0 0.0078 0 0 0.0011 13
B.1.177 0.0020 0 0 0 0.0101 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0043 9
C.36.3 0.0020 0.0130 0 0 0 0.0066 0.0185 0 0 0 0.0012 0 0 0.0312 0 0 9
P.1 0.0018 0 0.0034 0 0 0 0 0 0 0 0.0059 0 0.0156 0 0 0 8
B.1.1.317 0.0011 0 0.0101 0 0.0020 0 0 0 0 0 0 0.0027 0 0 0 0 5
B.1.1.46 0.0007 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0234 0 0 0 3
B.1.258.3 0.0007 0 0.0101 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 3
Ostatni 0.0257 0.0130 0.0439 0 0.0385 0 0.0185 0.0026 0.0370 0.0055 0.0366 0.0220 0.0078 0.0312 0.0909 0.0337 115
Pocetvzorki 4475 77 296 102 494 151 270 389 27 366 847 364 128 32 11 921
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15. Uplny pfehled variant viru SARS-CoV-2 na tuzemi CR

Tab. 4: Relativni zastoupeni variant SARS-CoV-2 v krajich Ceské republiky. Tabulka uvadi frekvenci vyskytu variant SARS-CoV-2 ve vzorcich s datem odb&ru mezi 1. 1. 2021 a
18.6.2021 ve c¢lenéni podle krajl. Pro tuto analyzu bylo vybrano z celkového datasetu 4 533, u nichz je dostupna validni sekvence celého genomu a informace o datu odbéru. V tabulce
jsou uvedeny vSechny identifikované varianty. PoCet vzork(, ve kterych byla identifikovana dana varianta, je uveden v poslednim sloupci. Poc€et vzork(l z daného kraje je uveden v
poslednim Fadku. Barevné jsou ozna€eny Varianty hodné pozornosti (Variants of Concern, tmavsi zabarveni) a Varianty hodné zajmu (Variants of Interest, svétlejSi zabarveni).

LINIE CR JHC JHM KVK HKK LBK MSK OLK PAK PLK  PRAHA  STR ULK VYS ZLK NEURCENO POCET
B.1.1.7 0.8020 0.8310 04120 0.9800 0.6320 0.8680 0.8700 0.8890 0.9630 0.9560 0.8150 0.9150 0.8980 0.7810 0.6360 0.7940 3587
B.1.258 0.1050 0.1170 0.3550 0 0.2330 0.0464 0.0407 0.0206 0 0.0301 0.0933 0.0467 0.0234 0.1250 0.1820 0.1070 470
B.1.221 0.0165 0 0.1010 0 0.0344 0 0.0037 0.0026 0 0.0055 0.0095 0 0 0 0 0.0163 74
B.1.351 0.0147 0 0.0101 0.0098 0.0061 0.0596 0.0037 0.0823 0 0.0027 0.0106 0.0055 0 0 0 0.0054 66
B.1.160 0.0087 0.0260 0.0068 0.0098 0.0243 0.0066 0.0037 0 0 0 0.0035 0.0027 0 0 0.0909 0.0163 39
B.1.1 0.0063 0 0.0101 0 0.0040 0.0066 0.0111 0.0026 0 0.0095 0.0027 0 0 0 0.0098 28
B.1.617.2 0.0058 0 0 0 0 0 0.0259 0 0 0 0.0106 0.0027 0.0234 0 0 0.0065 26
B.1 0.0045 0 0.0101 0 0.0121 0 0.0037 0 0 0 0.0047 0 0 0.0312 0 0.0054 20
B.1.1.153 0.0029 0 0.0270 0 0.0040 0.0066 0 0 0 0 0 0 0.0078 0 0 0.0011 13
B.1.1.277 0.0029 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0035 0.0082 0 0.0312 0 0.0065 13
B.1.177.8 0.0022 0 0.0068 0 0 0 0 0 0 0 0.0035 0 0 0 0 0.0054 10
B.1.177 0.0020 0 0 0 0.0101 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0043 9
B.1.527 0.0020 0 0.0068 0 0.0040 0 0 0 0 0 0.0012 0 0 0 0 0.0043 9
C.36.3 0.0020 0.0130 0 0 0 0.0066 0.0185 0 0 0 0.0012 0 0 0.0312 0 0 9
B.1.416.1 0.0018 0.0130 0.0034 0 0 0 0 0 0 0 0.0035 0 0 0 0.0909 0.0022 8
P 0.0018 0 0.0034 0 0 0 0 0 0 0 0.0059 0 0.0156 0 0 0 8
C.35 0.0013 0 0 0 0.0061 0 0 0 0 0 0.0024 0 0 0 0 0.0011 6
B.1.1.219 0.0011 0 0.0034 0 0.0081 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 5
B.1.1.317 0.0011 0 0.0101 0 0.0020 0 0 0 0 0 0 0.0027 0 0 0 0 5
B.1.1.318 0.0011 0 0 0 0 0 0.0074 0 0 0 0.0035 0 0 0 0 0 5
B.1.620 0.0011 0 0.0068 0 0 0 0.0037 0.0026 0 0 0.0012 0 0 0 0 0 5
B.1.1.170 0.0009 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0043 4



Varianty SARS-CoV-2 v Ceské republice

LINIE CR JHC JHM KVK HKK LBK MSK OLK PAK PLK PRAHA STR ULK VYS ZLK NEURCENO POCET
B.1.1.243 0.0009 0 0.0034 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0027 0 0 0 0.0022 4
B.1.617.1 0.0009 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0035 0.0027 0 0 0 0 4
C.36 0.0009 0 0 0 0.0020 0 0 0 0 0 0.0035 0 0 0 0 0 4
P2 0.0009 0 0.0068 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0078 0 0 0.0011 4
B.1.1.46 0.0007 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0234 0 0 0 3
B.1.2 0.0007 0 0 0 0.0040 0 0 0 0 0 0.0012 0 0 0 0 0 3
B.1.258.14 0.0007 0 0 0 0 0 0.0074 0 0 0 0 0.0027 0 0 0 0 3
B.1.258.3 0.0007 0 0.0101 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 3
A 0.0004 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0012 0.0027 0 0 0 0 2
B.1.1.1 0.0004 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0012 0 0 0 0 0.0011 2
B.1.1.397 0.0004 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0024 0 0 0 0 0 2
B.1.258.12 0.0004 0 0 0 0.0020 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0011 2
B.1.258.15 0.0004 0 0 0 0.0040 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 2
A25 0.0002 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0027 0 0 0 0 0 0 1
A.21 0.0002 0 0.0034 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 1
B.1.1.141 0.0002 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0012 0 0 0 0 0 1
B.1.1.266 0.0002 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0027 0 0 0 0 0 0 1
B.1.1.351 0.0002 0 0 0 0 0 0 0 0.0370 0 0 0 0 0 0 0 1
B.1.1.374 0.0002 0 0 0 0.0020 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 1
B.1.1.39 0.0002 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0011 1
B.1.1.523 0.0002 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0012 0 0 0 0 0 1
B.1.153 0.0002 0 0 0 0.0020 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 1
B.1.177.35 0.0002 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0011 1
B.1.177.77 0.0002 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0011 1
B.1.177.86 0.0002 0 0 0 0.0020 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 1
B.1.213 0.0002 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0011 1
B.1.396 0.0002 0 0 0 0.0020 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 1
B.1.411 0.0002 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0027 0 0 0 0 1
B.1.533 0.0002 0 0.0034 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 1
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B.1.623 0.0002 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0012 0 0 0 0 0 1
C.16 0.0002 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0012 0 0 0 0 0 1
Ostatni 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0

Poce vzorkd 4475 77 296 102 494 151 270 389 27 366 847 364 128 32 11 921




TYDEN

B.1.1.7
B.1.258
B.1.221
B.1.351
B.1.160
B.1.1
B.1.617.2
B.1
B.1.1.153
B.1.1.277
B.1.177.8
B.1.177
C.36.3
B.1.416.1
P.1

C.35
B.1.1.219
B.1.1.318
B.1.1.170
Ostatni

Pocet vzorkl
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16. Nejéastéjsi varianty viru SARS-CoV-2 na uzemi CR - éasova fada

Tab. 5: Tabulka uvadi relativni zastoupeni vyskytu nej¢astéjSich variant SARS-CoV-2 ve vzorcich od 1. 1. 2021. Pro tuto analyzu bylo vybrano z celkového datasetu 4 533 vzorkd,
u nichz je dostupna validni sekvence celého genomu a informace o datu odbéru. V tabulce jsou uvedeny jen varianty pfitomné v daném tydnu nejméné ve tfech izolatech a zaroven ve
vice nez 10 % analyzovanych vzorkl. Barevné jsou oznaCeny Varianty hodné pozornosti (Variants of Concern, tmavsi zabarveni) a Varianty hodné zajmu (Variants of Interest, svétlejSi
zabarveni). Pocet vzorkd, ve kterych byla identifikovana dana varianta, je uveden v poslednim sloupci. Pocet vzork(l z daného kraje je uveden v poslednim fadku.

2020 53 2021_01 2021 02 2021_03 2021_04 2021 05 2021 06 2021_07 2021_08 2021 09 2021 10 2021_11 2021_12 2021 _13 2021_14 2021_15 2021 _16 2021_17 2021_18 2021_19 2021 20 2021_21 2021_22 NEURCENO Viig:y
0 0.3790 0.4720 0.6670 0.4290 0.8470 0.8780 0.6760 0.7510 0.7460 0.8140 0.8440 0.9060 0.9620 0.9630 0.7720 0.8740 0.9490 0.8480 0.9580  0.9000 1 0.6900 0.8020
0.7000 0.3580 0.3610 0.2000 0.3710 0.1070 0.0694 0.1980 0.1810 0.1650 0.1090 0.0855 0.0507 0.0275 0.0031 0.0945 0.0117 0 0.0061 0 0 0 0.1240 0.1050
0 0.0491 0 0.0333 0.0429 0.0098 0.0222 0.0514 0.0181 0.0268 0.0211 0.0112 0.0145 0 0.0093  0.0098 0 0 0 0 0 0 0.0265 0.0165
0 0 0 0 0 0 0 0.0158 0.0036 0.0268 0.0491 0.0335 0.0145 0.0055 0.0062 0 0.0702  0.0064 0 0 0.0500 0 0 0.0147
0 0.0561  0.0556 0 0.0571  0.0033 0.0083 0.0079  0.0072 0 0 0 0 0 0 0.0163 0 0 0 0 0 0 0.0354 0.0087
0 0.0140  0.0278 0 0.0429 0.0130  0.0083 0 0.0036  0.0045 0 0 0 0 0.0062 0.0033  0.0059 0 0 0 0 0 0.0531 0.0063
0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0175 0.0160 0.0727  0.0252 0 0 0 0.0058
0.1000  0.0175 0 0.0333 0.0143  0.0033 0 0.0040 0.0036  0.0045 0 0.0037 0 0.0055 0 0.0065 0 0 0 0 0 0 0.0265 0.0045
0 0.0105 0 0 0 0 0.0028 0.0119 0.0108 0.0134 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0029
0 0.0105 0.0278  0.0333 0 0.0033 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0195 0 0 0 0 0 0 0 0.0029
0 0 0 0 0 0.0065 0 0.0158  0.0072 0 0 0 0 0 0 0.0065 0 0 0 0 0 0 0 0.0022
0 0.0175 0 0 0 0 0.0028 0 0.0036 0 0 0.0037 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0089 0.0020
0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0096 0.0242  0.0168 0 0 0 0.0020
0.1000  0.0070 0 0 0.0286 0 0.0028 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0033 0 0 0 0 0 0 0.0089 0.0018
0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0029 0.0064 0.0303 0 0 0 0 0.0018
0 0.0175 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0089 0.0013
0 0.0140 0 0 0 0 0 0.0040 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0011
0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0031  0.0130 0 0 0 0 0 0 0 0.0011
0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0130 0 0 0 0 0 0 0 0.0009
0.1000 0.0491 0.0556 0.0333 0.0143 0.0065 0.0056 0.0158 0.0108 0.0134 0.0070 0.0186 0.0145 0 0.0093 0.0423 0.0175 0.0128 0.0182 0 0.0500 0 0.0177 0.0168
10 285 36 60 70 307 360 253 277 224 285 269 138 182 323 307 342 313 165 19 20 14 13 4475

POCET
VZORKU

3587

470
74
66
39
28
26

20

4
75

4475



TYDEN

B.1.1.7
B.1.258
B.1.221
B.1.351
B.1.160
B.1.1
B.1.617.2
B.1
B.1.1.153
B.1.1.277
B.1.177.8
B.1.177
B.1.527
C.36.3
B.1.416.1
P.1

C.35
B.1.1.219
B.1.1.317
B.1.1.318
B.1.620
B.1.1.170
B.1.1.243
B.1.617.1
C.36

P.2
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17. Uplny pirehled variant viru SARS-CoV-2 na Gizemi CR - éasova fada

Tab. 6: Tabulka uvadi relativni zastoupeni vyskytu v§ech variant SARS-CoV-2 ve vzorcich od 1. 1. 2021. Pro tuto analyzu bylo vybrano z celkového datasetu 4 533 vzork(, u nichz je
dostupna validni sekvence celého genomu a informace o datu odbéru. V tabulce jsou uvedeny jen varianty pfitomné v daném tydnu nejméné ve tfech izolatech a zaroven ve vice nez

Varianty SARS-CoV-2 v Ceské republice

10 % analyzovanych vzorkl. PoCet vzorkd, ve kterych byla identifikovana dana varianta, je uveden v poslednim sloupci. Pocet vzorkl dostupnych z daného tydne je uveden v poslednim

2020 53 2021_01 2021_02 2021_03 2021_04 2021_05 2021_06 2021_07 2021_08 2021_09 2021_10 2021_11 2021_12 2021_13 2021_14 2021_15 2021_16 2021_17 2021_18 2021_19 2021_20 2021_21 2021_22 NEURCENO

0.7000

0.3790

0.3580

0.0491

0

0.0561

0.0140

0

0.0175

0.0105

0.0105

0

0.0175

0.0035

0

0.0070

0

0.0175

0.0140

0.0070

fadku. Barevné jsou oznacCeny Varianty hodné pozomosti (Variants of Concem, tmavs$i zabarveni) a Varianty hodné zajmu (Variants of Interest, svétlejsi zabarventi).

0.4720

0.3610

0

0

0.0556

0.0278

0.6670

0.2000

0.0333

0

0

0

0

0.0333

0.0333

0.4290

0.3710

0.0429

0

0.0571

0.0429

0.0143

0.0143

0.0286

0.8470

0.1070

0.0098

0

0.0033

0.0130

0.0033

0.0033

0.0065

0.8780

0.0694

0.0222

0

0.0083

0.0083

0.0028

0.0028

0.0028

0.0028

0.6760

0.1980

0.0514

0.0158

0.0079

0

0

0.0040

0.0119

0.0158

0.0040

0.0040

0.7510

0.1810

0.0181

0.0036

0.0072

0.0036

0

0.0036

0.0108

0.0072

0.0036

0.0072

0

0.7460

0.1650

0.0268

0.0268

0

0.0045

0.0045

0.0134

0.8140

0.1090

0.0211

0.0491

0

0.0035

0

0

0

0.8440

0.0855

0.0112

0.0335

0

0.0037

0

0

0

0.0037

0

0

0.0074

0.9060

0.0507

0.0145

0.0145

0

0.0073

0

0.0073

0.9620

0.0275

0

0.0055

0

0.9630

0.0031

0.0093

0.0062

0

0.0062

0.0031

0.0031

0.7720

0.0945

0.0098

0

0.0163

0.0033

0.0065

0.0195

0.0065

0.0098

0.0033

0

0.0130

0.0065

0.0130

0.0033

0.0033

0

0

0.8740

0.0117

0

0.0702

0

0.0059

0.0175

0

0.0029

0.0029

0.0029

0.9490

0

0

0.0064

0

0

0.0160

0.0096

0

0.0064

0.8480

0.0061

0

0

0

0

0.0727

0

0.0242

0

0.0303

0

0

0.9580

0

0.0252

0

0.0168

0

0.9000

1

0.6900

0.1240

0.0265

0

0.0354

0.0531

0.0265

0.0089

0.0089

0.0089

0.0089

VSECHNY POCET

TYDNY

0.8020
0.1050
0.0165
0.0147
0.0087
0.0063
0.0058
0.0045
0.0029
0.0029
0.0022
0.0020
0.0020
0.0020
0.0018
0.0018
0.0013
0.0011
0.0011
0.0011
0.0011
0.0009
0.0009
0.0009
0.0009

0.0009

VZORKU

3587

470
74
66
39
28
26

20
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B.1.1.46 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0096 0 0 0 0 0 0 0.0007
B.1.2 0 0.0070 0 0 0 0.0033 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0007
B.1.258.14 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0065  0.0029 0 0 0 0 0 0 0 0.0007
B.1.258.3 0 0 0 0 0 0 0 0.0040 0 0.0089 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0007
A 0 0.0035 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0033 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0004
B.1.1.1 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0033 0 0.0032 0 0 0 0 0 0 0.0004
B.1.1.397 0.1000 0 0 0.0167 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0004
B.1.258.12 0 0.0035 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0033 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0004
B.1.258.15 0 0.0070 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0004
A2.5 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0061 0 0 0 0 0 0.0002
A21 0 0 0 0 0 0 0 0.0040 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0002
B.1.1.141 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0029 0 0 0 0 0 0 0 0.0002
B.1.1.266 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0035 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0002
B.1.1.351 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0061 0 0 0 0 0 0.0002
B.1.1.374 0 0.0035 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0002
B.1.1.39 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0037 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0002
B.1.1.523 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0500 0 0 0 0.0002
B.1.153 0 0.0035 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0002
B.1.177.35 0 0 0 0 0 0.0033 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0002
B.1.177.77 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0033 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0002
B.1.177.86 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0036 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0002
B.1.213 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0089 0.0002
B.1.396 0 0.0035 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0002
B.1.411 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0031 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0002
B.1.533 0 0 0.0278 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0002
B.1.623 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0029 0 0 0 0 0 0 0 0.0002
C.16 0 0.0035 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0002
Ostatni 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0

Pocet vzorkl 10 285 36 60 70 307 360 253 277 224 285 269 138 182 323 307 342 313 165 19 20 14 3 13 4475
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18. Pirehled proteinovych mutaci na celogenomové urovni

Tab. 7: Relativni zastoupeni aminokyselinovych mutaci v krajich Ceské republiky. Mutace jsou porovnavany s referenénim izolatem wuhanské varianty SARS-CoV-2 (ref.&. NC_045512.2
o délce 29 903 bp). Tabulka zahrnuje frekvence aminokyselinovych substituci, které se v jednom kraji vyskytovaly ve vice jak 10 % vzorkd a zaroven jsou z daného kraje dostupné
alesponi tfi izolaty obsahuijici tuto mutaci. Radek Ostatni uvadi souget frekvenci véech ostatnich identifikovanych mutaci.

Celkovy pocet vzorkd z daného kraje je uveden na poslednim fadku.

Mutace jsou uvedeny ve formatu <protein>:<aminokyselina v referenéni sekvenci><pozice v proteinu><aminokyselina v mutované sekvenci><->.

KRAJ JHC JHM KVK HKK LBK MSK OLK PAK PLK  PRAHA  STR ULK VYS ZLK  NEURCENO
ORF7a:T120I 0 0 0 0 0 0.0331 0 0 0.0026 0.0129 0 0.0078 0 0 0.0064
ORF8:Q27* 0.8312 04338 0.9804 0.6358 0.8543 0.8676 0.8645 0.9630 09486 0.8089 09155 0.8837 0.7879 0.6364 0.7811

ORF1a:F3677- 0.8312 0.2649 0.9902 0.6258 0.9205 0.8787 0.9719 0.9630 009486 0.8312 09155 0.8992 0.7576 0.6364 0.7908

S:IN501Y 0.8312 0.4205 0.9902 0.6338 0.8609 0.8640 0.9668 0.9630 0.9537 0.8171 0.8583 0.8760 0.7576 0.6364 0.7307
ORF1b:P1000L 0 0 0 0 0 0.0257 0 0 0.0026 0.0117 0.0027 0.0233 0 0 0.0064
S:S98F 0 0.1126 0.0098 0.0362 0.0397 0.0074 0.0051 0 0.0488 0.0176 0.0218 0 0.0303 0 0.0333
ORF1a:12501T 0.1169 0.3675 0 0.2435 0.0464 0.0515 0.0205 0 0.0334 0.0973 0.0518 0.0233 0.1515 0.1818 0.1062
S:T19R 0 0 0 0 0 0.0257 0 0 0 0.0106  0.0027 0.0233 0 0 0.0064
ORF3a:v202L 0.0130 0.1060 0 0.0342 0 0.0037 0.0077 0 0.0051 0.0141 0 0 0 0 0.0182
S:T478K 0 0 0 0 0 0.0294 0.0077 0 0 0.0106 0.0027 0.0233 0 0 0.0064
S:E156- 0 0 0 0 0 0.0257 0 0 0 0.0117 0.0027 0.0233 0 0 0.0064
ORF7a:Y75H 0 0.0762 0.0098 0.0141 0.0331 0.0147 0.0256 0 0.0026 0.0059 0.0245 0.0078 0.2424 0.3636 0.0086
S:N439K 0.1169 0.3675 0 0.2414 0.0397 0.0551 0.0205 0 0.0334 0.0973 0.0518 0.0233 0.1818 0.1818 0.1062
ORF1b:T216P 0 0.1159 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0

S:S982A 0.8312 0.4007 0.9804 0.6278 0.8013 0.8529 0.8875 0.9630 0.9512 0.8089 0.9155 0.8605 0.7576 0.6364 0.7779
ORF1b:P314L 1 0.9834 1 0.9980 0.9934 0.9926 0.9821 1 0.9846 0.9906 0.9510 0.9767 1 1 0.9453
ORF1b:G662S 0 0 0 0 0 0.0257 0 0 0 0.0106  0.0027 0.0310 0 0 0.0064
ORF1b:V711I 0.1169 0.3477 0 0.2354 0.0464 0.0515 0.0205 0 0.0283 0.0973 0.0518 0.0233 0.1515 0.1818 0.1052
ORF8:Y73C 0.8312 0.4238 0.9804 0.6258 0.8543 0.8566 0.8645 0.9630 0.9486 0.8077 0.9155 0.8837 0.7879 0.6364 0.7800
ORF1a:C4056G 0 0.1159 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0

S:D950N 0 0 0 0 0 0.0257 0 0 0 0.0106 0.0027 0.0233 0 0 0.0064



31

KRAJ

ORF1b:D445E
ORF1a:A1708D
ORF7a:V82A
ORF1a:M4241]
S:D614G
S:A570D
ORF14:G50N
ORF1a:F2328C
ORF1a:E1209D
S:L452R
ORF14:E51Q
N:G204R
S:D1118H
S:T7161
S:P681R
S:V70-
ORF8:R52|
N:D63G
ORF1a:T1001I
M:182T
N:S235F
S:F157-
M:V66L

N:D3L
ORF14:Q46*
ORF1b:A1392T
S:T951
ORF8:F120-
ORF3a:Q38R

JHC

0.8312

0.1169

0.8312
0.8442

0.0130
0.7403
0.1039
0.8312
0.8312

0.9610
0.8312

0.8312
0.0130
0.8312

0.0130
0.8312

o o o o

JHM

0.1060
0.4007

0.3477
0.9967
0.4040
0.4768
0.1192
0.1060
0.0033
0.3940
0.0596
0.4139
0.4007

0.7649
0.3841

0.4040

0.4272

0.4139

0.1060

0.1026

0.1060

0.9804
0.9314

0.8529
0.0098
0.9804
0.9804

0.9804
0.9804

0.9804

04314

HKK

0.0342
0.6237

0.2374

0.6258
0.6419

0.0362
0.0020
0.6056
0.0262
0.6258
0.6258

0.8712
0.6358

0.6217

0.5332

0.0020

0.5352

0.0362

0.0020

0.0342

LBK

0
0.8609

0.0464
0.9272
0.8013
0.8808

0.0066
0.8079
0.0662
0.8013
0.8013

0.8477
0.8543

0.8609

0.0066

0.8609

0.0199
0.8609

0.1921

MSK

0
0.8603
0.0257
0.0515
0.9926
0.8566
0.8971

0.0441
0.7868
0.1176
0.8603
0.8566
0.0257
0.9154
0.8676
0.0257
0.8566
0.0515
0.8603
0.0257

0.8676
0.0037

0.0331
0.0257
0.0037

OLK

0.0026
0.8900

0.0205

0.9974

0.8875

0.8900

0.0026

0.8440

0.0460

0.8900

0.8875

0.9105
0.8593

0.8900

0.8849

0.0026

0.8875

0.0026

0.0077

0.0026

PAK

0.9630

0.9630
0.9630

0.8889
0.0741
0.9630
0.9630

0.9630
0.9630

0.9630

0.7037

PLK

0.0051
0.9486

0.0283
0.9974
0.9512
0.9563

0.0051
0.0026
0.9126
0.0386
0.9512
0.9512

0.9794
0.9486

0.9460

0.9229

0.0026

0.9254

0.0051

0.0051

0.0103

0.0051

PRAHA

0.0082
0.8089
0.0141
0.0985
0.9953
0.7913
0.8441

0.0082
0.0176
0.7831
0.0621
0.8101
0.8089
0.0152
0.9062
0.8089
0.0106
0.8101
0.0188
0.7866
0.0117
0.0106
0.7890
0.0117
0.0094
0.0387
0.0106
0.0094

STR

0
0.9101
0.0027
0.0518
0.9973
0.8202
0.9292

0.0054
0.8801
0.0490
0.9155
0.9155
0.0054
0.9673
0.9074
0.0027
0.9128
0.0027
0.8883
0.0027
0.0272
0.8937

0.0109

0.0109

0.0027
0

ULK

0
0.8837
0.0078
0.0233
0.9690
0.8605
0.9457

0.0233
0.8682
0.0698
0.8605
0.8605
0.0233
0.8837
0.8837
0.0233
0.8837
0.0233
0.8760
0.0233
0.1395
0.8837

0.0078

0.0078

0.0233
0

VYS

0
0.7576

0.1515

0.7576
0.8182

0.0303
0.7879
0.0606
0.7576
0.7576

0.9394
0.7879

0.7576
0.0303
0.7879

0.7879
0

o O O

Varianty SARS-CoV-2 v Ceské republice

ZLK

0
0.6364

0.1818

0.6364
0.6364

0.5455
0.0909
0.6364
0.6364

0.8182
0.6364

0.6364

0.6364

0.6364
0

o O O

NEURCENO

0.0139
0.7843
0.0011
0.1052
0.9850
0.7618
0.8133
0
0.0139
0.0064
0.7414
0.0687
0.7790
0.7768
0.0064
0.8863
0.7285
0.0043
0.7865
0.0064
0.7682
0.0064
0.0322
0.7704
0.0172
0.0343
0.0107
0.0064
0.0161
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KRAJ

ORF1b:H1213Y
ORF1a:12230T
S:P681H
ORF1a:G3676-
S:H69-
ORF3a:S26L
ORF1b:A1521S
N:R203K
N:R203M
N:D377Y
ORF1a:S528L
N:P199L
S:Y144-
N:G204P
ORF8:D119-
ORF8:K68*
Ostatni

Pocet vzorkl

JHC

0.1169
0.8312
0.8312
0.8312
0.9610

0.1169

0.8442

0.1688

0.8442
0.7403

0.7532
3
77

JHM

0.3675
0.4106
0.4139
0.2649
0.7649

0.3510
0.4768

0.1060
0.4305
0.3907
0
0.3974
5
302

0.9804
0.9804
0.9902
0.9804

0.9804
04216
0
0.9314
2
102

HKK

0.2394
0.6217
0.6318
0.6258
0.8712

0.2334
0.5594

0.0342
0.6237
0.5292
0
0.6197
3
497

LBK

0.0464
0.8609
0.8013
0.9205
0.8477

0.0464
0.8808

0.8079
0.8079
0
0.8079
5
151

MSK

0.0515
0.8640
0.8713
0.8787
0.9228
0.0257
0.0515
0.8934
0.0257
0.0257

0.0037
0.8713
0.7831
0.0257
0.7831
4
272

OLK

0.0205
0.8875
0.8900
0.9719
0.9105

0.0205
0.8900

0.0026
0.8900
0.8440

0.8338
5
391

PAK

0.9630

0.9630
0.9630

0.0370

0.9630
0.7037

0.7778
2
27

PLK

0.0334
0.9460
0.9512
0.9512
0.9794

0.0283
0.9280

0.0360
0.0051
0.9512
0.8895

0.9152
3
389

PRAHA

0.0973
0.8089
0.8159
0.8312
0.9062
0.0164
0.0973
0.8265
0.0141
0.0164
0.0035
0.0117
0.8148
0.7644
0.0106
0.7515
3
853

STR

0.0518
0.9128
0.9183
0.9155
0.9673
0.0054
0.0518
0.9101
0.0054
0.0054

0.9101
0.8583
0.0027
0.8747
3
367

ULK

0.0233
0.8837
0.8605
0.8992
0.8837
0.0233
0.0233
0.9457
0.0233
0.0465
0.0155

0.8527
0.8682
0.0233
0.8527
3
129

VYS

0.1515
0.7273
0.7576
0.7576
0.9697

0.1515
0.8485

0.7576
0.7879

0.7879
4
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ZLK

0.1818
0.6364
0.6364
0.6364
0.8182
0
0.1818
0.6364

0.6364
0.5455

0.6364
5
11

NEURCENO

0.1052
0.7800
0.7833
0.7908
0.8873
0.0064
0.1052
0.7940
0.0054
0.0064
0.0268
0.0172
0.7768
0.7242
0.0064
0.7457
4
932
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19. Prehled proteinovych mutaci na celogenomové urovni - €éasova rada

Tab. 8: Relativni zastoupeni aminokyselinovych mutaci v poslednich tfech kalendarnich tydnech tohoto roku. Mutace jsou porovnavany s referenénim izolatem wuhanské varianty SARS-
CoV-2 (ref.€. NC_045512.2 o délce 29 903 bp). Graficky pfehled zahmuje frekvence aminokyselinovych substituci, které se v jednom tydnu vyskytovaly ve vice jak 10% a zarover jsou
z daného tydne dostupné alespon tfi izolaty obsahujici tuto mutaci. PoCet vzorkd dostupnych z daného tydne je uveden v poslednim radku.

Mutace jsou uvedeny ve formatu <protein>:<aminokyselina v referenéni sekvenci><pozice v proteinu><aminokyselina v mutované sekvenci>.

TYDEN 2020_53 2021_01 2021_02 2021_03 2021_04 2021_05 2021_06 2021_07 2021_08 2021_09 2021_10 2021_11 2021_12 2021_13 2021_14 2021_15 2021_16 2021_17 2021_18 2021_19 2021_20 2021_21 2021_22 NEURCENO
ORF1a:P2110L 0 0 0 0 0 0.0292  0.0028 0 0.0071  0.0044 0.0137 0.0037 0 0 0.0031 0 0 0.0031 0 0 0.1500 0 0 0
ORF1a:P2260S 0 0 0.111 0 0 0 0 0.0039  0.0143  0.0044 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
ORF7a:T120I 0 0.0070 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0172  0.0217 0.0599 0.0252 0 0 0 0
ORF8:Q27* 0 0.3972  0.4722 0.6667 0.4429 0.8474 0.8678 0.6732 0.7571 0.7434 0.8014 0.8339 0.9078 0.9632 0.9630 0.7662 0.8682 0.9288 0.8323 0.9412  0.9000 1 1 0.6228
ORF1a:F3677- 0 0.3624 0.4167 0.6500 0.4286 0.8442 0.8264 0.6732 0.7464 0.7566 0.8459 0.8598 0.7872 0.9632 0.9784 0.7825 0.9312 0.9598 0.8802 0.9496 0.9500 1 1 0.6667
S:N501Y 0 0.3728 0.4722 0.6667 0.4286 0.8442 0.8678 0.6890 0.7500 0.7611 0.8253 0.8561 0.9220 0.9526 0.8796 0.7532 0.9398 0.9381 0.8683 0.9328 0.9500 1 1 0.3070
ORF1b:R2613H 0 0 0 0 0 0.0032 0 0 0 0 0 0.0074 0 0.0053  0.0062 0 0 0.0062 0 0 0.1500 0 0 0
S:D215H 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0036 0 0 0.0037 0 0.0105 0.0216  0.0097 0 0.0031 0.0299 0.0168 0 0.2143 0 0
ORF1b:P1000L 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0172  0.0155 0.0778 0.0252  0.0500 0 0 0
ORF1a:12501T  0.7000 0.3728 0.3611 0.2167 0.3714 0.1104 0.0689 0.2087 0.1821 0.1814 0.1164 0.0849 0.0496 0.0263 0.0031 0.1071 0.0143 0 0.0060 0 0 0 0 0.1140
ORF1a:T1542| 0 0 0.1 0 0 0 0 0 0.0036 0 0 0 0 0.0053 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
S:T19R 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0172  0.0155 0.0719  0.0252 0 0 0 0
S:T478K 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0258 0.0186 0.0719  0.0252 0 0 0 0
S:E156- 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0172  0.0155 0.0719 0.0252 0.0500 0 0 0
ORF7a:Y75H 0 0.0139 0 0.0167 0 0.0065 0.0275 0.0039 0.0321 0.0044 0.0137 0.0148 0.0355 0.0211 0.0185 0.0162 0.0344 0.0124 0.0299 0.0336  0.1500 0 0 0.0175
S:N439K 0.7000 0.3693 0.3611 0.2167 0.3714 0.1104 0.0689 0.2047 0.1857 0.1814 0.1164 0.0812 0.0496 0.0316 0.0031 0.1071 0.0143 0 0.0060 0 0 0 0 0.1228
S:S982A 0 0.3728 0.4444 0.6667 0.4286 0.8474 0.8705 0.6654 0.7464 0.7389 0.7705 0.8229 0.9078 0.9474 0.9630 0.7630 0.8739 0.9412 0.8443 0.9580 0.8500 1 1 0.6228
ORF1b:P314L 1 0.9965 1 1 1 1 1 0.9921 0.9893 0.9823 0.9966 0.9889 1 0.9842 0.9352 0.9935 0.9799 0.9474 0.9940 0.9832 0.9500 1 1 0.7018
ORF1b:G662S 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0201 0.0155 0.0719  0.0252 0 0 0 0
ORF1b:V711l 0.7000 0.3659 0.3611  0.2167 0.3714 0.1104 0.0661 0.1969 0.1786 0.1681 0.1130 0.0812 0.0496 0.0263 0.0031 0.1071 0.0143 0 0.0060 0 0 0 0 0.1053
ORF8:Y73C 0 0.3798 0.4722 0.6667 0.4429 0.8442 0.8650 0.6693 0.7536 0.7345 0.8014 0.8339 0.9078 0.9579 0.9630 0.7630 0.8653 0.9319 0.8323 0.9412  0.9000 1 1 0.6228
S:D950N 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0172  0.0155 0.0719 0.0252 0 0 0 0
ORF1a:A1708D 0 0.3693  0.4444 0.6667 0.4286 0.8442 0.8705 0.6654 0.7464 0.7345 0.7945 0.8413 0.8936 0.9579 0.9630 0.7630 0.8739 0.9443 0.8503 0.9496  0.9000 1 1 0.6667
ORF7a:V82A 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0031 0.0032 0.0201 0.0031 0.0539 0.0252 0 0 0 0
ORF1a:M42411  0.7000 0.3693 0.3611 0.2167 0.3714 0.1071 0.0661 0.1969 0.1786 0.1726 0.1130 0.0812 0.0496 0.0263 0.0031 0.1071  0.0143 0 0.0060 0 0 0 0 0.1140
S:D614G 1 0.9965 1 1 1 1 0.9890  0.9921 1 1 0.9692 0.9779 1 0.9842 0.9969 0.9935 0.9971 0.9907 0.9940 1 1 1 1 0.9474

S:A570D 0 0.3693 0.4444 0.6667 0.4286 0.8474 0.8705 0.6654 0.7500 0.7389 0.7705 0.8229 0.9078 0.9474 0.8086 0.7630 0.8768 0.9412 0.8443 0.9580 0.8500 1 1 0.4912
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TYDEN 2020_53 2021_01 2021_02 2021_03 2021_04 2021_05 2021_06 2021_07 2021_08 2021_09 2021_10 2021_11 2021_12 2021_13 2021_14 2021_15 2021_16 2021_17 2021_18 2021_19 2021_20 2021_21 2021_22 NEURCENO
ORF 14:G50N 0.1000 0.4599 0.5556 0.7167 0.4714 0.8409 0.8540 0.6890 0.7714 0.7522 0.8082 0.8524 0.9149 0.9632 0.9722 0.8279 0.8911 0.9783 0.9102 0.9580  0.9000 1 1 0.7368
S:L452R 0 0.0035 0 0 0 0 0 0.0039  0.0036 0 0 0 0 0 0.0031 0.0032 0.0229 0.0248 0.1078  0.0420 0 0 0 0
ORF14:E51Q 0 0.3693 0.4722 0.6500 0.4286 0.7630 0.8209 0.6102 0.7286 0.6947 0.7774 0.8155 0.8794 0.9211 0.9290 0.7305 0.8109 0.8885 0.8323 0.8992 0.8000 1 1 0.6316
ORF 1a:K2085- 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.1500 0 0 0
N:G204R 0.1000 0.0801 0.0833 0.0667 0.0429 0.0779 0.0248 0.0354 0.0321 0.0442 0.0308 0.0369 0.0355 0.0368 0.0432 0.1006 0.0802 0.0898 0.0778 0.0588 0.1500 0 0 0.1053
S:D1118H 0 0.3728 0.4444 0.6667 0.4286 0.8474 0.8705 0.6693 0.7500 0.7389 0.7705 0.8229 0.9149 0.9474 0.9630 0.7695 0.8768 0.9412 0.8443 0.9580 0.9000 1 1 0.6316
S:T716l 0 0.3693 0.4444 0.6667 0.4286 0.8474 0.8678 0.6654 0.7464 0.7389 0.7705 0.8229 0.9078 0.9474 0.9630 0.7630 0.8739 0.9412 0.8443 0.9580 0.9000 1 1 0.6228
S:P681R 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0036 0 0 0 0 0 0.0031 0.0032 0.0201 0.0155 0.0778 0.0252 0 0 0 0
S:V70- 0.7000 0.7526 0.8056 0.8833 0.8000 0.9578 0.9366 0.8583 0.9321 0.9115 0.8801 0.8967 0.9645 0.9789 0.9660 0.8799 0.8854 0.9443 0.8563 0.9748 0.9000 1 1 0.7632
ORF8:R52I 0 0.3937 0.4444 0.6667 0.4286 0.8377 0.8623 0.6654 0.7393 0.7345 0.7945 0.8339 0.9078 0.9632 0.9506 0.7662 0.8682 0.8297 0.8144 0.9412 0.9000 1 1 0.5439
ORF1a:12086- 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.1500 0 0 0
N:D63G 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0172  0.0093 0.0719  0.0252 0 0 0 0
M:L34F 0 0 0 0 0 0.0065 0 0 0 0 0 0.0074 0 0.0211  0.0031 0 0 0.0124 0 0.0084  0.1500 0 0 0.0088
ORF1a:T10011 0 0.3693  0.4444 0.6667 0.4286 0.8506 0.8733 0.6654 0.7464 0.7301 0.7945 0.8413 0.8936 0.9579 0.9630 0.7662 0.8711 0.9474 0.8503 0.9496 0.8500 1 1 0.6667
M:182T 0 0.0035 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0031 0.0130 0.0172 0.0279 0.0958 0.0420 0.0500 0 0 0
S:T208M 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0084 0 0.2143 0 0
N:S235F 0 0.3693 0.4722 0.6500 0.4143 0.7468 0.6529 0.5551 0.7357 0.7257 0.7979 0.8339 0.8936 0.9211 0.9599 0.7597 0.8653 0.9474 0.8443 0.9580 0.9000 1 1 0.6579
ORF1a:E3764D 0.2000 0.0592 0.2222 0.0167 0.0286 0.0130 0.0083 0.0512 0.0643 0.0354 0.0103 0.0185 0.0142 0 0 0.0130  0.0029 0 0 0 0 0 0 0.0439
S:F157- 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0172  0.0155 0.0719 0.0252  0.0500 0 0 0
ORF1a:A541V 0 0.0070 0 0 0 0.0162  0.0028 0 0.0036  0.0044 0.0103 0 0 0.0053 0 0.0097 0.0029 0.0155 0.0060 0.1681  0.0500 0 0 0
N:D3L 0 0.3728 0.5000 0.6500 0.4143 0.7500 0.6556 0.5512 0.7357 0.7257 0.8014 0.8376 0.8936 0.9211 0.9630 0.7662 0.8711 0.9443 0.8443 0.9580 0.9000 1 1 0.6754
ORF8:F120- 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0172  0.0155 0.0719  0.0252 0 0 0 0
ORF1a:T2087- 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.1500 0 0 0
ORF1b:H1213Y 0.7000 0.3693 0.3611  0.2167 0.3714 0.1104 0.0689 0.2087 0.1821 0.1770 0.1164 0.0849 0.0496 0.0263 0.0031 0.1071  0.0143 0 0.0060 0 0 0 0 0.1053
ORF1a:12230T 0 0.3728 0.4444 0.6667 0.4286 0.8474 0.8705 0.6693 0.7464 0.7389 0.7911 0.8413 0.8936 0.9526 0.9630 0.7597 0.8682 0.9443 0.8443 0.9412 0.8500 1 1 0.6667
S:P681H 0 0.3728 0.4722 0.6667 0.4286 0.8571 0.8788 0.6693 0.7500 0.7389 0.7671 0.8229 0.9149 0.9474 0.9660 0.7857 0.8825 0.9412 0.8503 0.9580  0.9000 1 1 0.6491
ORF1a:G3676- 0 0.3624 0.4167 0.6500 0.4286 0.8442 0.8264 0.6732 0.7464 0.7566 0.8459 0.8598 0.7872 0.9632 0.9784 0.7825 0.9341 0.9598 0.8802 0.9496 0.9500 1 1 0.6667
S:H69- 0.7000 0.7526 0.8056 0.8833 0.8000 0.9578 0.9366 0.8583 0.9321 0.9115 0.8801 0.8967 0.9645 0.9789 0.9691 0.8799 0.8883 0.9474 0.8563 0.9748 0.9000 1 1 0.7719
ORF3a:S26L 0 0 0 0 0 0.0032 0 0.0039 0 0 0 0 0 0 0.0031 0.0032 0.0201 0.0155 0.0778 0.0252 0 0 0 0
ORF1b:T1064l 0 0.0070  0.11M 0 0.0286 0 0 0.0039  0.0036 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0060 0 0 0 0 0
ORF1b:A1521S 0.7000 0.3624 0.3611 0.2167 0.3714 0.1104 0.0661 0.1969 0.1786 0.1681 0.1130 0.0812 0.0496 0.0263 0.0031 0.1071 0.0143 0 0.0060 0 0 0 0 0.1053
N:R203K 0.1000 0.4530 0.5556 0.7000 0.4429 0.7662 0.6639 0.5748 0.7536 0.7478 0.8082 0.8524 0.9007 0.9211 0.9722 0.8214 0.8883 0.9783 0.9042 0.9580 0.9000 1 1 0.7193
N:R203M 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0031 0.0032 0.0201 0.0124 0.0778 0.0252 0 0 0 0
N:D377Y 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0036  0.0044 0 0 0 0 0.0031 0.0032 0.0201 0.0248 0.0778 0.0252 0 0 0 0

ORF3a:A143S 0 0 0.1111 0 0 0 0 0.0039  0.0107  0.0044 0 0 0 0 0 0.0032 0 0 0 0 0 0 0 0
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S:Y144- 0 0.3659 0.4444 0.6833 0.4286 0.8474 0.8733 0.6732 0.7536 0.7389 0.7705 0.8229 0.9220 0.9474 0.9691 0.7695 0.8739 0.9381 0.8443 0.9748 0.9000 1 1 0.6404
ORF3a:S216P  0.3000 0.0174 0.0278 0.0167 0.0286 0.0195 0.0055 0.0118 0.0107 0.0310 0.0068 0.0037 0 0 0 0.0032 0 0 0 0 0 0 0 0.0175
N:G204P 0 0.3659 0.4722 0.6333 0.4000 0.6883 0.6391 0.5276 0.7107 0.6903 0.7774 0.8155 0.8582 0.8789 0.9290 0.7240 0.8052 0.8885 0.8263 0.8992  0.8000 1 1 0.6140
ORF8:D119- 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0.0172  0.0155 0.0719  0.0252 0 0 0 0
ORF8:K68* 0 0.3833 0.4722 0.6333 0.4429 0.7825 0.8292 0.6220 0.7036 0.6681 0.7363 0.8229 0.8652 0.9368 0.9321 0.7208 0.8195 0.8700 0.8144 0.9076  0.8000 1 1 0.5965
Ostatni 5 5 4 2 5 2 2 4 4 4 5 3 3 5 3 4 5 4 5 4 5 3 2 5

Pocet vzorku 10 287 36 60 70 308 363 254 280 226 292 271 141 190 324 308 349 323 167 19 20 14 3 114
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